CURIEUX SUS SCROFA...
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Les «cochongliers»
n'existent pas!

La presse relate réguli

mi-sangliers, mi-cochons qui 'se.ra'ient respo
de la béte noire. Mythe ou réalité? I.?epons‘ >
sur le sanglier au sein du Centrel nat.|on3| d ét ;
(CNERA) cervidés-sangliers de I'Office nationa

La Chasse en Alsace: Qu'est-ce quun
cochonglier? ¢

Eric Baubet: D'aprés le site Internet
Wikipédia, « le sanglochon, 0w cochon-
glier, est un hybride ensre un saynghcr et un
cochon domestique »- E0 fait, c'est une vue
‘e Desprit, un vocable inventé pou mat™
rialiser un croisement entre un cochon €t
un sanglier, quil sagisse d Paccouple-
ment d'un sanglier et d'unc truic ou,
D euserent; d'un pore et dune lale
Scientifiquement parlant, le cochonglir
nexiste pas, car I'hybridation corres”
pond plutdt au croisement entre deux
espices différentes. OF, sanglier ¢t cochon
domestique appartiennent 3 la méme
Canbce: Sus serofa. A ce niveau, o parle
e métissage plutde que d hybridation:

Unhybride é
qui a certainement eu tout]
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Clest-a-dire?
Le caryorype n'est fiable qud I'échelle de
la population: dans un clevage, si tous les
individus onr 36 chromosomes, la popu-
lation st considérée comme pure. En
revanche, si la population présente des
animaux 4 37 ou 38 chromosomes, il y-a
e croisement, La reproduction de deux
cochongliers 2 37 chromosomes donnent
un quart des descendants avec 38 chromo-
somes, un quart avee 36 ct la moitié avec
37, Ainsi, des animaux avec 36 chromo-
somes peuvent, en fait, étre métisses.
Clest pourquoi notre collectif, regroupant
'ONCES, I'Université de Lyon 1 et le
laboratoire Antagene, est en train de déve-
lopper un outil génétique disgnostique
3 Péchelle de l'individu ex non plus
i 'échelle de fa population.

Quelle méthode utilisez-vous pour
Je développement d'un tel outil?

Elle est basée sur les marqueurs SNP
(pour single nuclcotide polymarphism) et

voluant dans 1a nature.

Ces « métisses » ont-ils des traits
particuliers? b

Un cochonglier présente des caractéris-
tiques mélangées de sanglier ¢t de cnchon‘
avec un phénotype particulicr: pelage
tiché, oreilles tombantes, queue €n tre-
bouchon, nombre d'allaites supérieut
» dix... toutes caractéristiques du porc
qui vone éure retrouvées sur uf sangier.
Toutefois, comme ce 'est pas une Espce
en tant que telle, ces caracréristiques vOnt
varier d'un individu 3 un autre: 11 n'existe

pas de sanglochon type!

Comment se produisent les croisements
entre les deux sous-especes? :

Normalement, ces croisements sont tres
rarcs. Sur nos sifes dénde, le taux de

On imagine la surprise du photographe
mps de dégainer son apparel photo

nous avons fait une éude au cours de la
saison de chasse derniére. Pour cela; nous
svons demandé aux chasseurs, lorsqu'ils
s trouvaient devant un sanglier atypique,
de e un prélévement que nous avons
analysé ensuite avee notre outil, pour voir

< est bicn foncrionnel. Ls premiére

si celui
partic de ces analyses se poursuit jusqu's
la fin de 'année.

Un des objectifs est de déterminer
la génération du croisement initial.

vise & isoler des petites séquences d ADN
ks spécifiques présentes sous une forme
chez le sanglier et sous une autre forme
chez le cochon, Elle permet ainsi d'iden-
cifir les hybrides 2 coup siir ceux-ci pos-
sédant les deux formes de marqueurs.
Pour mettre aw point cer outil, nous
avons analysé des prélévements. de tis-
sus de sangliers ct de cochons, Puis, pour
avoir wne premiére validation de celui-ci,

Un mars 2014, une béte imposante de 300 kg
était retrouvée morte en Ardéche..

Votre dispositif est-il d'ores et déja
fonctionnel 2

Malheurcusement pas encore, €ar les deux

i it brides» hors normes,
- it ::gllzr:':;:i |:));olifération excessive
o avec Eric Baubet, en charge dtles études
udes et de recherche appliquee
de la chasse et de |a faune sauvage.

Eric Baubet, en charge des études
sur le sanglier  FONCFS.

médissage est de Tordre de 1%. 1l peut
agir daccouplements qui s¢ produisent 3
8 mité des dlevages d porcs en plein 3t
P hybridation » peut aussi éure volontaire:
ans e pssé, les eveurs de sangliers avaien”
parfois recours 3 cette technique pour aug-
D e Ia aille des portées, e phénoorpe
e ndividus de premidte génération tesant
“cr. proche de celui du sanglier. Depuls
5009, la réglementation scst renforcée &
impose la dérention exclusive de sanglicrs
urs. A cet effer, ous les animaux sont
conulés par une analy chromosomique:
le caryotype. Sont définis comme sangliers
purs des animaux 3 36 chromosomes.
Le porc domestique, lub en posside 38.
Déommais illégale, cene pratique de €O
orment ct rts marginale, méme s CeTta 1S
« hybrides » sont encore produits ¢t relachés
Hans la nature. Néanmoins, le caryourpe
sur lequel repose la réglementation ¢St Join
étre une méthode infaillible. ..

dintrogression - de » métissage » - ni
de connaitre la génération oll s'est pro-
duit le croisement. En ce sens, le dispositif
développé n'est pas suffisamment satisfai-
SANE €L NOUS POUTSUIVONS NOS TAVALX.

Outre de permetre didentifier les élevages
illégaus de cochongliess, cet outil permer-
tra d'érudier les effers de I'hybridation
sur les populations de sangliers sauvages.
A I'heure actuelle, les suppositions sont
normbreuses: los o hybrides » auraient unc
croissance phus rapide, des portées plus
importantes, mais une capacité de survie
en nature plus faible... Toutefois, aucune
éaude scientifique n'a objectivé ces hypo-

thises. Setle la mise au point d'un outil
génétique fiable permettra de conduire
de sels travaux. Nous ayons relancé une

peces sont geénétiguem rés
proches et don s difficiles & différen-
cier, Al'heure acruelle, nous avons un outil
qui permet d'assez. bien discriminer les
animaux considérés comme purs de ceux
éant méissés. Cependang, il ne permer
pas de caracériser précisément le taux

pagne d'étude pour a saison de chassc
actuelle pour apporter du crédit a norre
méthode. A cetee fin, nous sollicitans I'aide
des chassurs pour poursuivre les prléve-
mens de tissus de sangliers inhabitucls. B
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